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EVERY STEP OF  THE WAY

Tracking and Trending and AccuPedia™

제조시설 환경모니터링을 위한 데이터 관리 도구 
정기적인 추적(tracking)과 경향(trending) 분석으로 얻은 환경모니터링(Environmental Monitoring) 데이터는 

제조 시설의 관리 상태를 파악 하기 위한 필수적인 정보를 제공합니다. 많은 제조업체에서 환경모니터링 분석을 위해서 

데이터를 일일이 수동으로 입력해야 하는 엑셀 프로그램이나 시험실 정보관리 시스템(LIMS) 등에 의존하고 있습니다. 

찰스리버에서는 리포팅의 편리성과 품질을 높이기 위해 Accugenix® 고객 웹 포털을 통해 접속할 수 있는 Tracking 

and Trending Tool(T&T Tool)을 개발하였습니다.

T&T Tool을 통해 계정 관리자는 샘플 메타데이터를 쉽게 맞춤 설정하여 분리균과 환경모니터링 정보의 출처를 

반영할 수 있습니다. 이 기능을 사용하면 편리한 리포팅 기능을 통해 환경 미생물군에 대해 훨씬 더 많은 정보를 얻을 수 

있습니다. 또한 관심 미생물 목록을 만들고, 해당되는 미생물이 동정되는 경우에 즉시 알림을 받을 수 있습니다. 여러 

사이트에 연결된 관리자는 모든 사이트에서 나온 동정 데이터를 선택하여 볼 수 있습니다. 이를 통해 오염 컨트롤 전략, 

원자재, 사이트 간 이동 등에 대해서 보다 높은 수준의 인사이트를 제공합니다.

T&T Tool과 함께, AccuPedia™라는 미생물 특징 데이터베이스도 이용하실 수 있습니다. 이 참고용 도구는 분류학명 

변경, 성장 조건, 위험군(Risk group)과 같은 미생물의 일반적인 특징 정보를 제공하는 미생물 정보 사전입니다. 

AccuPedia™ 항목은 동정된 미생물 종(Species)으로 자동으로 채워지며, 속(Genus)이나 발견 빈도로 필터링 

됩니다. AccuPedia™는 동정 결과를 넘어서 위험 평가, 조사, 신뢰할 수 있는 운영 의사 결정에도 도움이 될 수 

있습니다. 안전한 데이터 다운로드 기능은 21 CFR Part 11 준수 요건을 충족하며, 해당 미생물에 대해 자세히 분석할 

수 있도록 도와드립니다. 이런 뛰어난 기능들의 결합으로, 제조 환경의 안전을 장기적으로 보장합니다.

MICROBIAL SOLUTIONS

특징:

• 사용자 보안 로그인 및 
비밀번호 보호

• 4단계의 사용자 권한

• 사용자 정의 필터로 맞춤형 
보고서 제작

• 여러 개의 계정으로 여러 
사이트의 동정 데이터 확인 
가능

• 맞춤 메타데이터 설정을 
통해서 미생물 출처 정보 
저장 가능
 - 환경모니터링 분석에 

필요한 항목 맞춤 제작

 - 관심 미생물 리스트 설정

• 최고 수준의 데이터 암호화

• 21 CFR Part 11 준수 

• 모바일 앱으로 접속 가능

• AccuPedia™ 미생물 정보 
사전 기능

더 자세히 보기

www.criver.co.kr 

https://www.criver.com/products-services/qc-microbial-solutions/microbial-id-strain-typing/tracking-trending-ids/accugenix-customer-portal-tutorials/customizing-tracking-trending-metadata
https://www.criver.com/products-services/qc-microbial-solutions/microbial-id-strain-typing/tracking-trending-ids?region=3601
https://criver.co.kr/product/accugenix/tnt/
https://criver.co.kr/product/accugenix/tnt/
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Accugenix® 고객 웹 포털
Accugenix® 고객 웹 포털은 탄탄한 데이터 분석 기능 뿐만 아니라, 미생물 동정과 관련된 정보를 관리할 수 있는 

유용하고 다양한 기능을 제공합니다. 언제 어디서든 인터넷으로 접속이 가능한 Accugenix®고객 웹 포털을 통해 동정 

의뢰부터 결과 리포팅에 이르기까지 모든 과정을 확인하고 미생물 동정 관련 정보를 적시에 안전하게 관리하실 수 

있습니다. myaccount.accugenix.com 에 접속하신 후 로그인 하시면, 샘플 및 동정 의뢰 정보 제출, 동정진행상황 

확인, 동정 결과 다운로드, 이메일 자동 알림 수신인 설정 등의 다양한 기능을 이용하실 수 있습니다.

Tracking and Trending 데이터 예시

자주 발견되는 미생물– 설정해놓은 메타데이터로 필터링한 자주 발견되는 미생물(FOO) 리스트

Trending Microflora by Genus

 to2016-05-01 2016-06-10

1199 Total Samples

All

All

Sample Method

All

Sample Collected Start

Sample Source Type:

All

Location

Organism Type:

Select Operator:

Sample Collected End All

All

All

Genus # IDs Type

Staphylococcus 329 Bacteria

Micrococcus 151 Bacteria

Bacillus 100 Bacteria

Corynebacterium 47 Bacteria

Kocuria 37 Bacteria

Dermacoccus 37 Bacteria

Stenotrophomonas 31 Bacteria

Microbacterium 26 Bacteria

Paenibacillus 26 Bacteria

Corynebacterium sp. 22 Bacteria

Streptococcus 20 Bacteria

Dietzia 17 Bacteria

Brevibacterium 17 Bacteria

Brachybacterium 15 Bacteria

Acinetobacter 12 Bacteria

Pseudomonas 12 Bacteria

Janibacter 12 Bacteria

Achromobacter 11 Bacteria

Lysinibacillus 10 Bacteria

Kytococcus 10 Bacteria

Enterococcus 10 Bacteria

Psychrobacillus 10 Bacteria

Moraxella 10 Bacteria

Genus # IDs Type

Pseudomonas sp. 9 Bacteria

Bacillus sp. 8 Bacteria

Psychrobacter 8 Bacteria

Dietzia sp. 8 Bacteria

Nesterenkonia 6 Bacteria

Chryseobacterium 6 Bacteria

Staphylococcus sp. 6 Bacteria

Sphingomonas 6 Bacteria

Klebsiella sp. 6 Bacteria

Gordonia 6 Bacteria

Dermabacter 6 Bacteria

Brevundimonas 5 Bacteria

Ralstonia 5 Bacteria

Aerococcus 5 Bacteria

Williamsia 4 Bacteria

Exiguobacterium 4 Bacteria

Paenibacillus sp. 4 Bacteria

Aspergillus 4 Filamentous

Enterobacter 4 Bacteria

Rothia 4 Bacteria

Rhodococcus 4 Bacteria

Streptomyces sp. 3 Bacteria

Homoserinimonas 3 Bacteria

Rev. 2017-07-16 SJP2021-09-16 11:36Report Generated on All Tracking and Trending data are for informational purposes only. For individual sample identifications, please refer to the original ID Report generated.

속(Genus)에 따른 경향 분석 –시설 내에서 가장 자주 발견된 미생물 속(Genus) 정보

Accugenix® 고객 웹  포털 
기능

• 전자 동정 의뢰 신청서 제출

• 샘플 도착 및 리포트 발행 시 
이메일 자동 알림

• 동정 진행 상황 실시간 확인

• LIMS 또는 외부 컴퓨터에서 
간편하게 샘플 정보 업로드

• 하나의 신청서 양식으로 모든 
서비스 이용 가능

• 모바일 앱으로 접속 가능

• AccuPedia™ 미생물 정보 
사전 기능

Frequently Occurring Organisms

 to2016-05-01 2016-06-10
1109 Total Samples

Organism Type:

All

All

Sample Method Sample Collected Start

Sample Source Type:

All

Location

All
Select Operator:

Sample Collected End All
All

All

Organism Name FOO FOO %
Micrococcus luteus 140   12.62%
Staphylococcus epidermidis 107    9.65%
Staphylococcus haemolyticus 40    3.61%
Dermacoccus nishinomiyaensis 34    3.07%
Staphylococcus hominis novobiosepticus 27    2.43%
Staphylococcus warneri 22    1.98%
Kocuria rhizophila 20    1.80%
Corynebacterium tuberculostearicum 20    1.80%
Staphylococcus hominis hominis 18    1.62%
Staphylococcus capitis urealyticus 18    1.62%
Paenibacillus glucanolyticus 17    1.53%
Staphylococcus saprophyticus bovis 15    1.35%
Stenotrophomonas maltophilia beteli 15    1.35%
Bacillus thuringiensis / toyonensis 15    1.35%
Staphylococcus lugdunensis 13    1.17%
Microbacterium liquefaciens / maritypicum / oxydans 12    1.08%
Bacillus amyloliquefaciens / methylotrophicus 12    1.08%
Streptococcus salivarius 10    0.90%
Dietzia cinnamea 10    0.90%
Moraxella osloensis 10    0.90%
Bacillus cereus 10    0.90%
Stenotrophomonas maltophilia 9    0.81%
Bacillus pumilus / safensis 8    0.72%
Micrococcus antarcticus 7    0.63%
Staphylococcus pettenkoferi 7    0.63%
Achromobacter piechaudii 7    0.63%
Brachybacterium conglomeratum / paraconglomeratum 7    0.63%
Psychrobacillus insolitus 7    0.63%
Psychrobacter faecalis 7    0.63%
Staphylococcus cohnii cohnii 7    0.63%
Bacillus halosaccharovorans 7    0.63%
Staphylococcus capitis 7    0.63%
Janibacter hoylei 7    0.63%
Bacillus horneckiae 6    0.54%
Staphylococcus pasteuri 6    0.54%
Staphylococcus saprophyticus saprophyticus 6    0.54%
Kytococcus sedentarius 6    0.54%
Dermabacter hominis 6    0.54%
Bacillus horikoshii 6    0.54%
Brachybacterium muris 6    0.54%
Nesterenkonia lacusekhoensis 6    0.54%
Brevibacterium luteolum 5    0.45%
Ralstonia pickettii 5    0.45%
Bacillus alcalophilus 5    0.45%
Pseudomonas aeruginosa 5    0.45%
Staphylococcus capitis 5    0.45%
Staphylococcus aureus 5    0.45%
Enterococcus gallinarum 4    0.36%
Enterococcus faecalis 4    0.36%
Stenotrophomonas maltophilia maltophilia 4    0.36%
Staphylococcus equorum 4    0.36%
Kocuria carniphila 4    0.36%
Staphylococcus simulans 4    0.36%
Kocuria marina 4    0.36%
Bacillus aryabhattai 4    0.36%
Staphylococcus cohnii urealyticus 4    0.36%
Bacillus coagulans 4    0.36%
Chryseobacterium indologenes 4    0.36%
Aerococcus urinaeequi / viridans 4    0.36%
Gordonia polyisoprenivorans 4    0.36%
Williamsia muralis 4    0.36%
Lysinibacillus boronitolerans 4    0.36%
Yimella lutea 3    0.27%
Lysinibacillus sphaericus 3    0.27%
Kytococcus schroeteri 3    0.27%
Bacillus simplex / Brevibacterium(Bacillus) frigoritolerans 3    0.27%
Homoserinimonas aerilata 3    0.27%
Acinetobacter lwoffii / Prolinoborus(Acinetobacter) fasciculus 3    0.27%
Corynebacterium xerosis 3    0.27%
Dermacoccus abyssi / barathri / profundi 3    0.27%
Paenibacillus odorifer 3    0.27%
Corynebacterium variabile 3    0.27%
Rhodococcus baikonurensis / erythropolis / globerulus / qingshengii 3    0.27%
Bacillus okhensis / wakoensis 3    0.27%
Staphylococcus petrasii pragensis 3    0.27%
Acinetobacter radioresistens 3    0.27%
Psychrobacillus psychrodurans / psychrotolerans 3    0.27%
Brevibacterium casei 3    0.27%
NEWBUGNOTSEEN 3    0.27%
Micrococcus lylae 2    0.18%
Acinetobacter ursingii 2    0.18%
Acinetobacter pittii (3) 2    0.18%
Janibacter sanguinis 2    0.18%
Corynebacterium mucifaciens 2    0.18%
Bacillus flexus 2    0.18%
Dietzia kunjamensis / maris / schimae 2    0.18%
Corynebacterium afermentans afermentans / ihumii 2    0.18%
Stenotrophomonas maltophilia detusculanense 2    0.18%
Dietzia timorensis 2    0.18%
Staphylococcus nepalensis 2    0.18%
Acinetobacter nosocomialis (13TU) 2    0.18%
Kocuria palustris 2    0.18%
Achromobacter xylosoxidans 2    0.18%
Rummeliibacillus stabekisii 2    0.18%
Proteus mirabilis 2    0.18%
Debaryomyces hansenii 2    0.18%
Rothia nasimurium 2    0.18%
Chryseobacterium gambrini 2    0.18%
Kocuria kristinae 2    0.18%
Brevibacterium epidermidis 2    0.18%
Report Generated on Rev. 2017-07-16 SJPAll Tracking and Trending data are for informational purposes only. For individual sample identifications, please refer to the original ID Report generated.2021-09-16 11:39

https://myaccount.accugenix.com/acgx/
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시간에 따른 미생물 경향 분석 – 특정 기간동안 나타난 미생물의 경향 분석을 하실 수 있습니다.

Top FOO of Your Site
February 12, 2022 to May 13, 2022

·1· ·2· ·3· ·4· ·5·

55.26% 
Escherichia coli / 
fergusonii / Shigella 
boydii / dysenteriae / 
flexneri / sonnei

13.6% 
Proteus hauseri / 
penneri / vulgaris

7.89% Phyllobacterium 
myrsinacearum

2.63% 
Mixta calida / gaviniae / 
intestinalis

2.63% 
Metabacillus niabensis

·6· ·7· ·8· ·9· ·10·

2.63% 
Exophiala dermatitidis

2.63% 
Bacillus cereus group

2.63% 
Herbaspirillum 
aquaticum / huttiense

2.63% 
Aspergillus fumigatus

2.63% 
Staphylococcus warneri

AccuPedia™   – 가장 자주 출현한 미생물의 순위와 비율(%)이 나타나며, 미생물 이름을 클릭하면 미생물 정보를 

확인하실 수 있습니다. 

Trending Bacteria by Gram Reaction

 to2016-05-01 2016-06-10

1085 Total Samples

Sample Method

All

Sample Collected Start All

Location All

All

Sample Collected End

AllSample Source Type: AllSelect Operator:

Report Generated on Rev. 2019-12-02 KMTAll Tracking and Trending data are for informational purposes only. For individual sample identifications, please refer to the original ID Report generated.2021-09-16 11:37

그람 반응에 따른 세균 경향 분석 - 모든 그람 정보는 동료 평가(peer-reviewed) 문헌과 공식적으로 발표된 정보를 

참고하였습니다. 
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